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1. Choroby jamy ustnej

Jama ustna jest niezwykle z³o¿onym i zró¿nicowa-
nym ekosystemem. Du¿a wilgotno�æ, ustalona tempe-
ratura, a tak¿e dostêpno�æ sk³adników pokarmowych
sprawiaj¹, ¿e ta nisza ekologiczna kolonizowana jest
przez wiele gatunków (ponad 500) drobnoustrojów
[29], co stwierdzono zarówno klasycznymi metodami
mikrobiologicznymi jak i ostatnio metodami biologii
molekularnej. Najczê�ciej stosowan¹ strategi¹ s³u¿¹c¹
do okre�lania bioró¿norodno�ci tego ekosystemu jest
izolacja DNA, amplifikacja metod¹ PCR genów rRNA,
klonowanie otrzymanych amplikonów w komórkach
Escherichia coli i sekwencjonowanie genów 16S
rRNA. Zastosowanie mikropaneli (ang. Human Oral
Microbe Identification Microarray � HOMIM) pozwa-
la na identyfikacjê mikroorganizmów bezpo�rednio
w materiale pobranym od pacjentów [49]. Jama ustna
stanowi wysoce niejednorodne �rodowisko, tak wiêc
rozmieszczenie ró¿nych gatunków drobnoustrojów jest
w niej nierównomierne; jedne kolonizuj¹ powierzchnie
miêkkie (powierzchniê dzi¹se³, jêzyka, czy b³onê �lu-

zow¹ pokrywaj¹c¹ policzki), inne posiadaj¹ zdolno�æ
do adhezji do twardych powierzchni zêbów. W jamie
ustnej spotykamy przedstawicieli takich rodzajów
drobnoustrojów jak np. Streptococus, Actinobacillus,
Treponema, Bacteroides, Haemophilus, Velionella czy
Mycoplasma i wielu innych [56]. G³ówne choroby
jamy ustnej dotycz¹ zêbów i dzi¹se³, choæ infekcje
jamy ustnej uznawane s¹ tak¿e za czynnik ryzyka za-
palenia wsierdzia, arteriosklerozy oraz zawa³u serca.

G³ówna choroba � próchnica � polega na niszcze-
niu struktury zêbów zwi¹zanym z ich demineralizacj¹.
Powodowana jest przez kwasy organiczne powstaj¹ce
w procesie fermentacji wêglowodanów obecnych
w naszej diecie. G³ównym gatunkiem odpowiedzialnym
za rozwój próchnicy s¹ bakterie z grupy Streptococ-
cus mutans. Choroby przyzêbia (periodontal diseases)
zwi¹zane s¹ z ostrym stanem zapalnym wywo³anym
infekcj¹ bakteryjn¹, doprowadzaj¹cym do zniszczenia
powi¹zania miêdzy zêbami a dzi¹s³ami.

Etapem wstêpnym wszelkich chorób jamy ustnej
jest wytworzenie p³ytki nazêbnej, w sk³ad, której
wchodz¹: sk³adniki �liny, cz¹stki po¿ywienia, bakterie
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Molecular characteristics of Actinobacillus actinomycetemcomitans virulence factors

Abstract: Periodontal diseases are a group of chronic inflammatory diseases of the gingiva and the supporting structure of the
periodontium that lead to the destruction of the tooth supporting tissues, i.e. the periodontal ligament, the gingival connecting tissue,
and the alveolar bones. Actinobacillus actinomycetemcomitans has been implicated, as a causative agent of localized aggressive
periodontitis, in severe and rapid form of periodontal disease. The pathogenicity of A. actinomycetemcomitans is multi-faceted and
the pathophysiology of the infection is influenced by both microbial and host determinants. The bacterium has been found to be
capable of binding to and invading epithelial and endothelial cells. The process is an important mechanism for evading host defenses
and spreading beyond the initial site of infection. A. actinomycetemcomitans expresses a number of virulence factors including
many adhesins, two toxins (leukotoxin RTX, CDT toxin) and chaperonin 60, which allows the bacterium to form extremely tena-
cious biofilm and to interact with the immune system. This review describes recent findings concerning the molecular aspects of
A. actinomycetemcomitans pathogenesis.
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